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Knowledge that will change your world

The experiment

• These are mouse urines

• Germ‐free mice were inoculated with fecal organisms from 
three breast cancer patients being treated with 
chemotherapy
• The drugs used were doxorubicin and docotaxel
• Fecal samples were collected before and 2‐4 weeks after therapy

•Mice on the GE diet were fed a special corn oil customized 
diet from Teklad/Envigo (TD. 140534‐GE 0.25 g/ Kg)

• The control mice were on the same diet, but without 
genistein
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Upload of data files to XCMS
• We uploaded last Wednesday files C4‐C6 and G4‐G6.

• Now go to XCMS – logon with your ID/Password

Results page
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Overlay TICs and retention time variation
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After retention time correction
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Results table

Modifying the Results table

• The default is to order by the p‐value (smallest at the top)

• Alternatives:
• By featureIDX
• By m/z

• By retention time

• By peak group
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Data ordered by peak group
Note that peak group members 
have similar retention times

Cloud plot p<0.1, FC 1.5 and greater
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Advanced editing for Cloud Plot

Cloud plot, p<0.01
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Mouse over to reveal spot parameters

Pathways identified as being affected by 
genistein

Note: this analysis was done with the standard parameter file used in TMPL
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